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タンパク質同定結果について



タンパク質情報
① ② ③ ④ ⑤ ⑥ ⑦ ⑧

⑨

① Accession

② Description

③ Score Mascot

④ Coverage [%]

⑤ # Peptides

⑥ # AAs

⑦ MW [kDa]

⑧ calc.pI

⑨

: データベース上のタンパク質登録番号，アクセッション番号

: Accessionに対応するタンパク質情報

[“タンパク質名” OS=“生物種” OX=“生物種ID” GN=“遺伝子名” PE=“タンパク質の

存在を裏付ける証拠(※1)” SV=“配列情報のバージョン”]

※1 タンパク質の存在を裏付ける証拠は下記の通り区分されている．

1. Experimental evidence at protein level            4. Protein predicted

2. Experimental evidence at transcript level   5. Protein uncertain

3. Protein inferred from homology

: Mascotにより算出されたタンパク質スコア

: タンパク質全長に対する配列カバー率 (%)

: 同定されたペプチドの数

: 同定タンパク質のアミノ酸残基数（データベース登録情報）

: タンパク質の分子量（理論値）

: タンパク質の等電点（理論値）

: クリックすると各タンパク質において同定されたペプチド情報が開きます．



ペプチド情報

① Sequence

② Modifications

③ Ion Score

④ m/z [Da]

⑤ Charge

⑥ Theo. MH+ [Da]

⑦ DeltaM [ppm]

⑧ # Missed Cleavages

: 同定されたペプチドのアミノ酸配列

: 同定されたペプチドに含まれる修飾の情報

: Mascotにより算出されたペプチドスコア

: プリカーサーイオンのm/z値 [Da]

: プリカーサーイオンの価数

: ペプチドのモノアイソトピック質量（プロトン付加イオン）

: ペプチドのモノアイソトピック質量の測定値と理論値の差

: 不完全な酵素消化による切れ残りの数

① ② ③ ⑤④ ⑥ ⑦ ⑧


